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Assignment complexity more demanding assignment
Zadani bakalarské prace povaZzuji za obtiznéjsi, protoze jeho splnéni vyZaduje velmi dobrou orientaci v oblasti
proteinového inzenyrstvi a v oblasti hodnoceni prediktivnich model(.

Completeness of assignment requirements assignment fulfilled with enhancements
Zadani bakalarské prace bylo spinéno v pIném rozsahu. Oproti zadéni je prace rozsifena o testovani statistické
vyznamnosti vysledk( vytvofeného nastroje.

Length of technical report in usual extent

Presentation level of technical report 91 p. (A)
Logické struktura pfedlozené technické zpravy je velmi dobra, jednotlivé kapitoly maji pfiméfeny rozsah a dobfe
na sebe navazuji.
Formal aspects of technical report 90 p. (A)
Z typografického i jazykového pohledu se jedna o kvalitni praci, ktera obsahuje pouze minimalni mnozstvi
preklepl a gramatickych chyb.
Literature usage 90 p. (A)
Vybér studijnich pramen( je dobry, pouzité zdroje dobre pokryvaji feSenou problematiku a prevzaté prvky jsou
radné odliseny od vlastnich vysledkd a Gvah.
Implementation results 94 p. (A)
V ramci bakalarské prace vznikl nastroj, ktery umoznuje trénovani a testovani nastroje vyuzivajiciho PLS metodu
pro predikci vlivu mutaci na zvolenou cilovou vlastnost proteinu. Nastroj také umozZzriuje predikci zmény vybrané
vlastnosti proteinu zplsobenou mutacemi v proteinu. Vytvoreny nastroj je plné funkéni. Na implementaci oceriuiji
kromé funkénosti také to, Ze se student pokusil vytvorit efektivni nastroj s vyuzitim mezipaméti a paralelizace.
Utilizability of results
V ramci bakalarské prace byla implementovana metoda innov'SAR. Principy této metody byly publikovany, ale
zdrojové kddy nejsou verejné dostupné, proto student vytvofil vliastni implementaci této metody. Vytvoreny
nastroj byl dale rozsifen o druhy zplsob hodnoceni vytvofeného modelu, paralelizaci a mezipamét pro testované
kombinace vlastnosti. Vytvofeny nastroj bude pravdépodobné v budoucnu vyuzivan pro potfeby proteinovych
inzenyr( v Loschmidtovych laboratofich.
Questions for defence

¢ Jsou v ulozeném modelu uchovany i vybrané vlastnosti z databaze AAindex, které byly pfi trénovani modelu

vyhodnoceny jako nejvhodnéjsi?

Total assessment 92 p. excellent (A)
Pfedlozenou bakaléafskou praci povazuji za nadstandardni. V ramci prace byl vytvofen funkéni a kvalitni nastroj
pro predikci vlivu mutaci na zkoumanou vlastnost proteinu, ktery pravdépodobné bude pouzit v praxi. Tento
nastroj je doplnén kvalitni technickou zpravou. Proto navrhuji hodnoceni stupném A.
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