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10.

Assignment complexity more demanding assignment
Cilem prace bylo vytvorit klasifikator sekvenci 16S rRNA do taxonomickych tfid na vSech Urovnich
taxonomického stromu. Zadani povazuji za obtiznéjsi diky nutnosti pochopit mnozstvi biologickych souvislosti.

Completeness of assignment requirements assignment fulfilled
Length of technical report in usual extent
Presentation level of technical report 90 p. (A)

Predlozena prace je celkové napsana prehledné a kapitoly jsou usporadany v logickém sledu. Rozsah teoretické
a praktické ¢asti je vyvazeny. Dllezité pojmy jsou vhodné vysvétleny jiz pfi prvni zmince a prace je tak dobre
¢itelna. Za mirné matouci povazuiji viastni redefinici metriky AUC (Area Under Curve).

Formal aspects of technical report 85 p. (B)
Prace je psana anglicky na prlimérné urovni. Pfeklepy se objevuji minimalné, ¢astéjsi jsou stylisticky neobratna
souveti. Typograficka stranka je kvalitni. Text je doplnén nazornymi obrazky, schématy a grafy. Na druhou
stranu, u grafl systematicky chybi popis os. Dale bych u grafd doporudil vyhnout se duplicitnim hodnotam na ose
X, nahradit ji jednou hodnotou a skupinu souvisejicich prvk( oddélit napr. odlisSnymi rozestupy.

Literature usage 85 p. (B)
Prace s literaturou je na dobré Grovni. Cerpano bylo z kvalitnich asopiseckych publikaci z oblasti analyzy
metagenomickych dat. Pfevzaté Casti textu a obrazky jsou fadné oznaceny a oddéleny od vlastniho pfinosu.
Citacni styl je mirné matouci. Bézné je v préci citace uvedena na konci odstavce, coz vede k pochybnosti, ktera

z tvrzeni v odstavci jsou vlastné citovana.

Implementation results 95 p. (A)
Hlavnim vystupem prace jsou zdrojové kody v jazyce Python, kieré zajistuji zpracovani datové sady,
prohledavani prostoru moznych modell a jejich parametr(l a implementu;ji klasifikator KTC (K-mer Tree
Classifier). Dal$im vystupem je mnozstvi experimentd s réiznymi rlznymi variantami modeld a jejich zhodnoceni.
Prace byla Uspésné prezentovana na prehlidce Excel@FIT 2019, kde ziskala ocenéni odbornym panelem,
partnery i odbornou vefejnosti.

Utilizability of results

Prace stavi na publikovanych metagenomickych datech a snazi se je vyuzit ke klasifikaci do taxonomickych tfid.
Vysledny prediktor vykazuje nizSi pfesnost nez nékteré publikované nastroje. Publikace nastroje KTC

v odborném ¢asopise by byla mozna po dal$im vylepsSeni a pfekonani existujicich pristup(.

Questions for defence

¢ Proc¢ je nastroj TOP presnéjsi nez vas model? Mohlo by to souviset se ztratou informace pfi pouziti k-
merového spektra?

e U algoritmu NMDK vybirate N prvk( k-merového spekira s nejvétsimi rozdily. Co kdyby se pouzili véechny
prvky k-merového spektra, které by mély rozdil vétsi nez pevné stanoveny prah? Mohlo by to vést ke
zlepSeni klasifikace?

Total assessment 95 p. excellent (A)
Navrhla a implementovala stromovy klasifikator sekvenci 16S rRNA do taxonomickych tfid na vSech trovnich
taxonomie a provedla mnoho experiment( s rdznymi variantami klasifikatoru. Pfestoze vysledny nastroj KTC
vykazuje niZ8i presnost nez nékteré existujici pfistupy, cetné experimenty a jejich kvalitni interpretace svéd¢i

o vyborné Urovni prace. S pfihlédnutim na Uspéch na prehlidce Excel@FIT navrhuji hodnoceni vyborné (A)

a navrhuji komisi dalSi ocenéni prace.
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