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Naroc¢nost zadani pramérné obtizné zadani
Cilem prace bylo navrhnout a implementovat nastroj pro klasifikaci DNA sekvenci bakterialnich genom(. Déale
bylo pozadovano ovéfit tuto metodu na generovanych i redlnych datech a zhodnotit jeji vysledky. Zadani povazuiji
za primérné obtizné.

Splnéni pozadavku zadani zadani spinéno
Zadani prace bylo splnéno. Student proved! fadu experimentdl, ve kterych zkoumal kompozici DNA sekvenci a
jeji vliv na presnost klasifikace na vybrané typy bakterii.

Rozsah technické zpravy je v obvyklém rozmezi
Rozsah technické zpravy je v obvyklém rozmezi.
Prezentacni Uroven predloZené prace 60 b. (D)

Pfedlozena prace je napséana prehledné a kapitoly jsou uspofadany v logickém sledu. Rozsah teoretické a
praktické ¢asti je vyvazeny. Vyhrady mam k nékterym nepfesnym tvrzenim, které jsou uvedeny v tvodni ¢4sti
textu, napf. véta: "U rastlin sa namiesto tyminu nachadza uracil (U)". Rovnéz u praktické ¢asti by bylo vhodné;si
zacit ndvrhem a nikoliv popisem implementace.
Formalni uprava technické zpravy 80 b. (B)
Typograficka stranka prace je na dobré Urovni. Po jazykové strance nejsem schopen praci blize posoudit, jelikoz
je psana ve slovenském jazyce.
Prace s literaturou 65 b. (D)
Vétsinu odkazll na literaturu tvori odkazy na existujici databaze, popisy rliznych formatd a na wiki stranky. S
ohledem na skute€nost, Ze je tato oblast velmi intenzivné zkoumana, je Skoda, Ze se student neodkazuje pfimo
na odbornou literaturu.
Realizacni vystup 80 b. (B)
Hlavni realiza¢ni vystupy prace tvofi sada skriptl v jazyce Python a Bash. Uvedené zdrojové kédy jsou funkéni a
dobre strukturované.
Vyuzitelnost vysledku
Pfedlozena préace je spise experimentalniho charakteru a ovéfuje znamé techniky z oblasti klasifikace DNA
sekvenci.
Otazky k obhajobé

» Mate pfedstavu, jak hodnoceni pfesnosti vaseho klasifikatoru ovliviiuje konkrétni vybér 13-ti sekvenci

bakterialnich genom(? Napada vas, jak fazi testovani ucinit vice nezavislou?

Souhrnné hodnoceni 75 b. dobfe (C)
Vytvorend bakalarska prace je kvalitni a student prokazal tviréi pfistup pfi analyze dané problematiky, navrhu
nastroje pro klasifikaci DNA sekvenci a jeho experimentalnim ohodnocenim. S ohledem na drobné prohfeSky v
textové Casti prace a kvalitné zpracovanou experimentélni ¢4st navrhuji hodnoceni stupném dobre (C).
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