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Naroc¢nost zadani obtiznéjsi zadani
Obtize spodivaji v rozsahlé studijni etapé, z implementacéniho hlediska praci povazuiji za prdmeérné naro¢nou.
Zadani v8ak poskytuje studentovi dostatecny prostor pro praci nad zakladni ramec pozadavki, ¢ehoz bylo
¢astecne vyuzito.

Splnéni pozadavku zadani zadani spinéno
Zadani bylo spInéno v celém rozsahu.
Rozsah technické zpravy spliiuje pouze minimalni pozadavky

Rozsah prace je na hranici stanoveného minima. Zatimco kapitoly popisuijici vlastni ¢innost (navrh,
implementace, experimenty) jsou dostate¢né popsané a tvofi vice nez polovinu celkové délky, teoretické kapitoly
mohly byt vhodné rozsifeny, viz bod (4).

Prezentaéni Uroven pfedloZené prace 80 b. (B)
Prace mé dobrou logickou strukturu a jednotlivé ¢4sti na sebe navazuji. Text je pochopitelny a &tivy. Teoretickd
¢ast prace v8ak mohla byt delSi. Chybi zde stru¢né charakteristika a popis principu €innosti nékterych
integrovanych nastroji (CASTp, Caver, TemplateFinder, ...), pfipadné teorie spojena s formatem proteinovych
struktur (PDB / mmCIF) &i hierarchickym ¢lenénim struktur (rodina / podrodina).

Formalni uprava technické zpravy 95 b. (A)
Po typografické i jazykové strance je zprava na vynikajici Urovni, byly zaznamenany pouze 2 preklepy.
Prace s literaturou 95 b. (A)

Vybér publikaci je k fe$enému tématu relevantni a publikace jsou z textu vhodné odkazovany. Cerpano je
pfedevsim z velmi kvalitnich €asopiseckych publikaci. Jedinou pfipominku bych mél k citaci on-line zdroje [34],
namisto kterého méla byt uvedena spiSe existujici Casopisecka publikace, a také nedohledatelnému zdroji [41].
Realizacni vystup 99 b. (A)
Vystupem prace je bioinformaticka platforma pro identifikaci enzym( s potencialné zajimavymi vlastnostmi.
Prace byla sice realizovana nad hotovou platformou LoschmidtCommons, rozsah roz§ifeni vSak prekracuje 4000
fadek kédu v jazyce Java, které jsou navic peclivé a vystizné komentovany. Oceriuji rovnéz zpfistupnéni hotové
platformy v podobé virtualniho stroje s veSkerym nainstalovanym software.
Vyuzitelnost vysledku
Pfima vyuzitelnost vysledkU v cilové komunité je zajisténa tim, Ze realiza¢ni vystup vznikal ve spolupraci s
experty z Loschmidtovych laboratofich, na jimiz pouzivané rodiné enzymu byl také testovan.
Otazky k obhajobé

¢ Na zakladé jakych parametr(l byly vybrany nastroje integrované do jednotlivych krokd algoritmu (Caver

pro vyhledani tuneli, CASTp pro detekci kapes atd.)?
» Nakolik je sou¢asna platforma pfipravena pracovat s jinymi rodinami enzymu nez jsou haloalkan
dehalogenazy? Dovedete odhadnout, nakolik je pfiprava vstupnich dat pro uZivatele naro¢na?

Souhrnné hodnoceni 95 b. vyborné (A)
Diplomant navrhl a implementoval novou bioinformatickou platformu pro proteinové inzenyrstvi. Prace méla
znacéné inovativni charakter, realizace i vystupy byly precizné popsany v textu. O kvalité svéd¢i mj. i zafazeni
souvisejiciho konferenéniho pfispévku mezi dvanact prezentovanych praci v ramci soutéze Excel@FIT. Z vySe
uvedenych dlvod( doporucuji komisi zvazit nominaci prace do soutéze ACM SPY.
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